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results of 




BLASTN 2.2.9 [May-01-2004] 

RID: 10912134 56- 37 4 9- 2 1682658804. BLASTQ4 



Database: All GenBank+EMBL+DDBJ+PDB sequences (but no EST, STS, 
GSS, environmental samples or phase 0, 1 or 2 HTGS sequences) 
2,314,858 sequences; 11,275,552,939 total letters 

If you have any problems or questions with the results of this search 
please refer to the BLAST FAQs 

Taxonomy reports 

Query= 

(759 letters) 



Distribution of 40 Blast Hits on the Query Sequence 



Mouse-over to show defline and scores. Click to show alignments 
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Sequences producing significant alignments: 

qi | 37182172 | qb I AY358525 . 1 | Homo sapiens clone DNA66519 GRVS. 

qi I 34101277 | ref [ NM 183065.11 Homo sapiens hypothetical prot . 

qi | 34101275 | ref | NM 032354.21 Homo sapiens hypothetical prot. 

qi | 13751659 | qb | AF311338. 1 IAF311338 Homo sapiens DC20 mRNA, . 

qi | 471234 36 | qb | BC070231.il Homo sapiens cDNA clone MGC:8821. 

qi | 14 04 27 69 | dbj 1 AK027813. 1 1 Homo sapiens cDNA FLJ14907 fis, . 
qi 1 24421745 | qb [ AC12 94 92 . 6 | Homo sapiens chromosome 17, clon. 
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2i 

si 



Hi 
£i 
£i 
2i 

si 

ai 

si 
si 
si 

si 

si 



277 6477 3 | qb | AC106Q19 . 4 | Homo sapiens chromosome 17, clon. 
34534999 | dbj | AK1278 91.il Homo sapiens cDNA FLJ45997 fis, . 
3387118 6 | gbj BC006292.2 | Homo sapiens hypothetical protei. 
12834052 | dbj IAK0Q34 03 . 1 1 Mus musculus 18-day embryo whol . 
12833055 1 dbj 1AKQQ2804.1I Mus musculus adult male kidney . 
21539608 jrefjNM 025838.11 Mus musculus RIKEN cDNA 111000. 
34870918 [reflXM 213332.21 Rattus norvegicus similar to R. 
12850001 | dbj [AK012 938.1 | Mus musculus 10, 11 days embryo. 
21539634 IreflNM 028336.11 Mus musculus RIKEN cDNA 111000. 



1028384 |emb| Z57153.1 IHS165G2F H. sapiens CpG island DNA g. 



20068 638 | emb | AL64 5902 . 6 j Mouse DNA sequence from clone R. 
4135147 9 | qb | BCO 65897 . 1 | Danio rerio zgc: 77926, mRNA (cDN. 
47086012 | re f| NM 213211.1| Danio rerio zgc;77926 (zgc:779. 
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□ > qi 137182172 | qb | AY358525 . 1 1 11 Homo sapiens clone DNA66519 GRVS638 (UNQ638) mRNA, 
Length = 759 

Score = 1460 bits (759), Expect =0.0 
Identities = 747/759 (98%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 1 ctagatttgtcggcttgcggggagacttcaggagtcgctgtctctgaacttccagcctca 60 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 1 ctagatttgtcggcttgcggggagacttcaggagtcgctgtctctgaacttccagcctca 60 



Query: 
Sbjct : 



61 



61 



gagaccgccgcccttgtccccgagggccatgggccgggtctcagggcttgtgccctctcg 120 
I I I I I I I li I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
gagaccgccgcccttgtccccgagggccatgggccgggtctcagggcttgtgccctctcg 120 



Query: 121 cttcctgacgctcctggcgcatctggtggtcgtcatcaccttattctggtcccgggacag 180 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 121 cttcctgacgctcctggcgcatctggtggtcgtcatcaccttattctggtcccgggacag 180 

Query: 181 caacatacaggcctgcctgcctctcacgttcacccccgaggagtatgacaagcaggacat 240 

I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 181 caacatacaggcctgcctgcctctcacgttcacccccgaggagtatgacaagcaggacat 240 

Query: 241 tcagctggtggccgcgctctctgtcaccctgggcctctttgcagtggagctggccggttt 300 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 241 tcagctggtggccgcgctctctgtcaccctgggcctctttgcagtggagctggccggttt 300 



Query: 301 cctctcaggagtctccatgttcaacagcacccagagcctcatctccattggggctcactg 360 
I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II 
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Sbjct : 301 cctctcaggagtctccatgttcaacagcacccagagcctcatctccattggggctcactg 360 

Query: 361 tagtgcatccgtggccctgtccttcttcatattcgagcgttgggagtgcactacgtattg 420 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I t II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 361 tagtgcatccgtggccctgtccttcttcatattcgagcgttgggagtgcactacgtattg 420 

Query: 421 gtacatttttgtcttctgcagtgcccttccagctgtcactgaaatggctttattcgtcac 480 

I I I I I I I II I I I I I I I 1 I I I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 421 gtacatttttgtcttctgcagtgcccttccagctgtcactgaaatggctttattcgtcac 480 



Query: 4 81 cgtctttgggctgaaaaagaaacccttctgattaccttcatgacgggaacctaaggacga 
I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 4 81 cgtctttgggctgaaaaagaaacccttctgattaccttcatgacgggaacctaaggacga 



540 



540 



Query: 
Sbjct: 



541 



541 



agcctacaggggcaagggccgcttcgtattcctggaagaaggaaggcataggcttcggtt 600 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

agcctacaggggcaagggccgcttcgtattcctggaagaaggaaggcataggcttcggtt 600 



Query: 601 ttcccctcggaaactgcttctgctggaggatatgtgttggaataattacgtcttgagtct 660 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
Sbjct : 601 ttcccctcggaaactgcttctgctggaggatatgtgttggaataattacgtcttgagtct 660 



Query: 661 gggattatccgcattgtatttagtgctttgtaataaaatatgttttgtagtaacattaag 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 661 gggattatccgcattgtatttagtgctttgtaataaaatatgttttgtagtaacattaag 



720 



720 



Query: 721 acttatatacagttttaggggacaattnnnnnnnnnnnn 759 

I I I I I I I I I I II I I II I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 721 acttatatacagttttaggggacaattaaaaaaaaaaaa 759 



□ > qi | 34 101277 | ref I NM_183065 . 1 j 
variant 2, mRNA 
Length = 1507 



Homo sapiens hypothetical protein MGC10744 (MG 



Score = 1436 bits (747), Expect 
Identities - 747/747 (100%) 
Strand = Plus / Plus 



= 0.0 



Query: 1 ctagatttgtcggcttgcggggagacttcaggagtcgctgtctctgaacttccagcctca 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 18 ctagatttgtcggcttgcggggagacttcaggagtcgctgtctctgaacttccagcctca 77 

Query: 61 gagaccgccgcccttgtccccgagggccatgggccgggtctcagggcttgtgccctctcg 120 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 78 gagaccgccgcccttgtccccgagggccatgggccgggtctcagggcttgtgccctctcg 137 



Query: 121 cttcctgacgctcctggcgcatctggtggtcgtcatcaccttattctggtcccgggacag 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 



180 
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Sbjct: 138 

Query: 181 

Sbjct: 198 

Query: 241 

Sbjct: 258 

Query: 301 

Sbjct: 318 

Query: 361 

Sbjct: 378 

Query: 421 

Sbjct: 438 

Query: 4 81 

Sbjct: 4 98 

Query: 541 

Sbjct: 558 

Query: 601 

Sbjct: 618 

Query: 661 

Sbjct: 678 

Query: 721 acttatatacagttttaggggacaatt 747 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 738 acttatatacagttttaggggacaatt 764 



Page 4 of 24 



cttcctgacgctcctggcgcatctggtggtcgtcatcaccttattctggtcccgggacag 197 



caacatacaggcctgcctgcctctcacgttcacccccgaggagtatgacaagcaggacat 240 
I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
caacatacaggcctgcctgcctctcacgttcacccccgaggagtatgacaagcaggacat 257 



tcagctggtggccgcgctctctgtcaccctgggcctctttgcagtggagctggccggttt 300 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 
tcagctggtggccgcgctctctgtcaccctgggcctctttgcagtggagctggccggttt 317 



cctctcaggagtctccatgttcaacagcacccagagcctcatctccattggggctcactg 360 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
cctctcaggagtctccatgttcaacagcacccagagcctcatctccattggggctcactg 377 



tagtgcatccgtggccctgtccttcttcatattcgagcgttgggagtgcactacgtattg 420 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
tagtgcatccgtggccctgtccttcttcatattcgagcgttgggagtgcactacgtattg 4 37 



gtacatttttgtcttctgcagtgcccttccagctgtcactgaaatggctttattcgtcac 4 80 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
gtacatttttgtcttctgcagtgcccttccagctgtcactgaaatggctttattcgtcac 4 97 



cgtctttgggctgaaaaagaaacccttctgattaccttcatgacgggaacctaaggacga 54 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
cgtctttgggctgaaaaagaaacccttctgattaccttcatgacgggaacctaaggacga 557 



agcctacaggggcaagggccgcttcgtattcctggaagaaggaaggcataggcttcggtt 600 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
agcctacaggggcaagggccgcttcgtattcctggaagaaggaaggcataggcttcggtt 617 



ttcccctcggaaactgcttctgctggaggatatgtgttggaataattacgtcttgagtct 660 
I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ttcccctcggaaactgcttctgctggaggatatgtgttggaataattacgtcttgagtct 677 



gggattatccgcattgtatttagtgctttgtaataaaatatgttttgtagtaacattaag 720 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I 
gggattatccgcattgtatttagtgctttgtaataaaatatgttttgtagtaacattaag 737 



D > qi | 341012751 re f[NM 032354.21 BB Homo sapiens hypothetical protein MGC1074 4 (MG 
variant 1, mRNA 
Length = 1533 

Score - 1358 bits (706), Expect = 0.0 
Identities = 747/765 (97%), Gaps = 18/765 (2%) 
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Strand = Plus / Plus 



Query: 1 ctagatttgtcggcttgcggggagacttcaggagtcgctgtctctgaacttccagcctca 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 26 ctagatttgtcggcttgcggggagacttcaggagtcgctgtctctgaacttccagcctca 85 

Query: 61 gagaccgccgcccttgtccccgagggccatgggccgggtctcagggcttgtgccctctcg 120 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 86 gagaccgccgcccttgtccccgagggccatgggccgggtctcagggcttgtgccctctcg 145 



Query: 121 cttcctgacgctcctggcgcatctggtggtcgtcatcaccttattctggtcccgggacag 180 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 146 cttcctgacgctcctggcgcatctggtggtcgtcatcaccttattctggtcccgggacag 205 



Query: 181 caacatacaggcctgcctgcctctcacgttcacccccgaggagtatgacaagcaggacat 240 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 206 caacatacaggcctgcctgcctctcacgttcacccccgaggagtatgacaagcaggacat 265 



Query: 241 tea gctggtggccgcgctctctgtcaccctgggcctctttgc 282 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 266 tcatccacttcctctctgcaggctggtggccgcgctctctgtcaccctgggcctctttgc 325 



Query: 283 agtggagctggccggtttcctctcaggagtctccatgttcaacagcacccagagcctcat 342 

I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 
Sbjct : 326 agtggagctggccggtttcctctcaggagtctccatgttcaacagcacccagagcctcat 385 



Query: 343 ctccattggggctcactgtagtgcatccgtggccctgtccttcttcatattcgagcgttg 402 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 386 ctccattggggctcactgtagtgcatccgtggccctgtccttcttcatattcgagcgttg 445 



Query: 403 ggagtgcactacgtattggtacatttttgtcttctgcagtgcccttccagctgtcactga 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II 
Sbjct : 44 6 ggagtgcactacgtattggtacatttttgtcttctgcagtgcccttccagctgtcactga 



462 



505 



Query: 463 aatggctttattcgtcaccgtctttgggctgaaaaagaaacccttctgattaccttcatg 522 

I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I 
Sbjct: 506 aatggctttattcgtcaccgtctttgggctgaaaaagaaacccttctgattaccttcatg 565 



Query: 523 acgggaacctaaggacgaagcctacaggggcaagggccgcttcgtattcctggaagaagg 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 566 acgggaacctaaggacgaagcctacaggggcaagggccgcttcgtattcctggaagaagg 



582 



625 



Query: 583 aaggcataggcttcggttttcccctcggaaactgcttctgctggaggatatgtgttggaa 642 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbj ct : 626 aaggcataggcttcggttttcccctcggaaactgcttctgctggaggatatgtgttggaa 685 



Query: 643 taattacgtcttgagtctgggattatccgcattgtatttagtgctttgtaataaaatatg 702 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 
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Sbjct: 686 taattacgtcttgagtctgggattatccgcattgtatttagtgctttgtaataaaatatg 745 



Query: 703 ttttgtagtaacattaagacttatatacagttttaggggacaatt 747 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 746 ttttgtagtaacattaagacttatatacagttttaggggacaatt 790 



□ > qi I 13751659 | qb | AF311338.1 IAF311338 
Length = 826 



L U G 



Homo sapiens DC20 mRNA, complete cds 



Score = 1219 bits (634), Expect =0.0 
Identities = 691/712 (97%), Gaps = 20/712 (2%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 1 ctagatttgtcggcttgcggggagacttcaggagtcgctgtctctgaacttccagcctca 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 77 ctagatttgtcggctcgcggggagacttcaggagtcgctgtctctgaacttccagcctca 136 

Query: 61 gagaccgccgcccttgtccccgagggccatgggccgggtctcagggcttgtgccctctcg 120 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 M 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ii 1 1 1 1 1 1 

Sbjct: 137 gagaccgccgcccttgtccccgagggccatgggccgggtctcagggcttgtgccctctcg 196 

Query: 121 cttcctgacgctcctggcgcatctggtggtcgtcatcaccttattctggtcccgggacag 180 

I I I ! I I ! I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I | | | | 
Sbjct: 197 cttcctgacgctcctggcgcatctggtggtcgtcatcaccttattctggtcccgggacag 256 



Query: 181 caacatacaggcctgcctgcctctcacgttcacccccgaggagtatgacaagcaggacat 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | 
Sb j ct : 257 caacatacaggcctgcctgcctctcacgttcacccccgaggagtatgacaagcaggacat 



240 



316 



Query: 241 tea gctggtggccgcgctctctgtcaccctggg-cctctttg 281 

M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 317 tcatccacttcctctctgcaggctggtggccgcgctctctgtcaccctggggcctctttg 376 

Query: 282 cagtggagctggccggtttcctctcaggagtctccatgttcaacagcaccc-agagcctc 340 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 377 cagtggagctggccggtttcctctcaggagtctccatgttcaacagcaccccagagcctc 436 



Query: 34 1 atctccattggggctcactgtagtgcatccgtggccctgtccttcttcatattcgagcgt 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I II I I I I I I 
Sbjct : 437 atct ccattggggctcactgtagtgcatccgtggccctgtccttcttcatattcgagcgt 



400 



496 



Query: 401 tgggagtgcactacgtattggtacatttttgtcttctgcagtgcccttccagctgtcact 460 

I M I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II 1 II I I I I I I I I I I 
Sbjct: 497 tgggagtgcactacgtattggtacatttttgtcttctgcagtgcccttccagctgtcact 556 



Query: 4 61 gaaatggctttattcgtcaccgtctttgggctgaaaaagaaacccttctgattaccttca 520 

I I I I I I I I I I I II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 557 gaaatggctttattcgtcaccgtctttgggctgaaaaagaaacccttctgattaccttca 616 
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Query: 521 tgacgggaacctaaggacgaagcctacaggggcaagggccgcttcgtattcctggaagaa 580 

I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 
Sbjct: 617 tgacgggaacctaaggacgaagcctacaggggcaagggccgcttcgtattcctggaagaa 676 

Query: 581 ggaaggcataggcttcggttttcccctcggaaactgcttctgctggaggatatgtgttgg 64 0 

I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 677 ggaaggcataggcttcggttttcccctcggaaactgcttctgctggaggatatgtgttgg 736 



Query: 641 aataattacgtcttgagtctgggattatccgcattgtatttagtgctttgta 692 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 
Sbjct : 737 aataattacgtcttgagtctgggattatccgcattgtatttagtgctttgta 78 8 



□ > gi | 47123436 | qb 1 BC070231 , 1 [ 11 Homo sapiens cDNA clone MGC: 88213 IMAGE : 6617879, c 
Length = 754 

Score = 1160 bits (603), Expect =0.0 
Identities = 691/730 (94%), Gaps = 39/730 (5%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 1 ctagatttgtcggcttgcggggagacttcaggagtcgctgtctctgaacttccagcctca 60 

I I I I I I II I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 15 ctagatttgtcggcttgcggggagacttcaggagtcgctgtctctgaacttccagcctca 74 



Query: 61 gagaccgccgcccttgtccccgagggccatgggccgggtctcagggcttgtgccctctcg 120 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 75 gagaccgccgcccttgtccccgagggccatgggccgggtctcagggcttgtgccctctcg 134 



Query: 121 cttcctgacgctcctggcgcatctggtggtcgtcatcaccttattctggtcccgggacag 180 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 135 cttcctgacgctcctggcgcatctggtggtcgtcatcaccttattctggtcccgggacag 194 



Query: 181 caacatacaggcctgcctgcctctcacgttcacccccgaggagtatgacaagcaggacat 240 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I 
Sbjct: 195 caacatacaggcctgcctgcctctcacgttcacccccgaggagtatgacaagcaggacat 254 



Query: 241 tea gctggtggccgcgctctctgtcaccctgggcctctttgc 282 

Ml I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 255 tcatccacttcctctctgcaggctggtggccgcgctctctgtcaccctgggcctctttgc 314 



Query: 283 agtggagctggccggtttcctctcaggagtctccatgttcaacagcacccagagcctcat 342 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 315 agtggagctggccggtttcctctcaggagtctccatgttcaacagcacccagagcctcat 374 

Query: 343 ctccattggggctcactgtagtgcatccgtggccctgtccttcttcatattcgagcgttg 402 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 37 5 ctccattggggctcactgtagtgcatccgtggccctgtccttcttcatattcgagcgttg 434 
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Query: 4 03 ggagtgcactacgtattggtacatttttgtcttctgcagtgcccttccagctgtcactga 4 62 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I 

Sbj ct : 435 ggagtgcactacgtattg tgcccttccagctgtcactga 473 



Query: 4 63 aatggctttattcgtcaccgtctttgggctgaaaaagaaacccttctgattaccttcatg 

1 1 I I I I I I I 1 1 I I I 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 I I I I 1 1 I I I 1 1 I I I 1 1 1 I I i I I I I I 1 1 

Sbj ct : 474 aatggctttattcgtcaccgtctttgggctgaaaaagaaacccttctgattaccttcatg 



522 



533 



Query: 523 acgggaacctaaggacgaagcctacaggggcaagggccgctt cgtattcctggaagaagg 582 
I I I I I 1 I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 534 acgggaacctaaggacgaagcctacaggggcaagggccgcttcgtattcctggaagaagg 593 



Query: 583 aaggcataggcttcggttttcccctcggaaactgcttctgctggaggatatgtgttggaa 642 

I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbj ct : 594 aaggcataggcttcggttttcccctcggaaactgcttctgctggaggatatgtgttggaa 653 



Query: 643 taattacgtcttgagtctgggattatccgcattgtatttagtgctttgtaataaaatatg 702 

II I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 
Sbj ct : 654 taattacgtcttgagtctgggattatccgcattgtatttagtgctttgtaataaaatatg 713 



Query: 703 ttttgtagta 712 

II I I I I I I I I 
Sbjct: 714 ttttgtagta 723 



□ > qi | 14 0427 69 | dbj | AK027813 . 1 I 
Length = 2358 



Homo sapiens cDNA FLJ14 907 fis, clone PLACE1005 



Score = 660 bits (343), Expect 
Identities = 343/343 (100%) 
Strand = Plus / Plus 



= 0.0 



Query: 2 tagatttgtcggcttgcggggagacttcaggagtcgctgtctctgaacttccagcctcag 61 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1 tagatttgtcggcttgcggggagacttcaggagtcgctgtctctgaacttccagcctcag 60 



Query: 62 agaccgccgcccttgtccccgagggccatgggccgggtctcagggcttgtgccctctcgc 121 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 61 agaccgccgcccttgtccccgagggccatgggccgggtctcagggcttgtgccctctcgc 120 



Query: 122 ttcctgacgctcctggcgcatctggtggtcgtcatcaccttattctggtcccgggacagc 181 

I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 121 ttcctgacgctcctggcgcatctggtggtcgtcatcaccttattctggtcccgggacagc 180 



Query: 182 aacatacaggcctgcctgcctctcacgttcacccccgaggagtatgacaagcaggacatt 

I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbj ct : 181 aacatacaggcctgcctgcctctcacgttcacccccgaggagtatgacaagcaggacatt 



241 



240 



http://www.ncbi.nlm.nih.gov/BLAST/Blast.cgi 



7/30/04 



RID= 1 091 2 1 3456-3749-2 1 68265 8804.BL ASTQ4, 



Page 9 of 24 



Query: 242 cagctggtggccgcgctctctgtcaccctgggcctctttgcagtggagctggccggtttc 301 

I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I 
Sbjct : 241 cagctggtggccgcgctctctgtcaccctgggcctctttgcagtggagctggccggtttc 300 



Query: 302 ctctcaggagtctccatgttcaacagcacccagagcctcatct 34 4 

I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I 
Sbjct: 301 ctctcaggagtctccatgttcaacagcacccagagcctcatct 343 



Score = 592 bits (308), Expect = e-166 
Identities = 308/308 (100%) 
Strand - Plus / Plus 



Query: 440 agtgcccttccagctgtcactgaaatggctttattcgtcaccgtctttgggctgaaaaag 499 

I I t I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 1826 agtgcccttccagctgtcactgaaatggctttattcgtcaccgtctttgggctgaaaaag 1885 

Query: 500 aaacccttctgattaccttcatgacgggaacctaaggacgaagcctacaggggcaagggc 559 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 
Sbjct: 1886 aaacccttctgattaccttcatgacgggaacctaaggacgaagcctacaggggcaagggc 1945 

Query: 560 cgcttcgtattcctggaagaaggaaggcataggcttcggttttcccctcggaaactgctt 619 

I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 194 6 cgcttcgtattcctggaagaaggaaggcataggcttcggttttcccctcggaaactgctt 2005 

Query: 620 ctgctggaggatatgtgttggaataattacgtcttgagtctgggattatccgcattgtat 67 9 

I I I II I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2006 ctgctggaggatatgtgttggaataattacgtcttgagtctgggattatccgcattgtat 2065 

Query: 680 ttagtgctttgtaataaaatatgttttgtagtaacattaagacttatatacagttttagg 739 

I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I 
Sbjct: 2066 ttagtgctttgtaataaaatatgttttgtagtaacattaagacttatatacagttttagg 2125 

Query: 740 ggacaatt 747 

I I I I I I I I 
Sbjct: 2126 ggacaatt 2133 



Score = 187 bits (97), Expect = 4e-44 
Identities = 97/97 (100%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 34 5 ccattggggctcactgtagtgcatccgtggccctgtccttcttcatattcgagcgttggg 4 04 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 1484 ccattggggctcactgtagtgcatccgtggccctgtccttcttcatattcgagcgttggg 1543 

Query: 405 agtgcactacgtattggtacatttttgtcttctgcag 441 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 
Sbjct: 1544 agtgcactacgtattggtacatttttgtcttctgcag 1580 
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□ > qi I 24 42174 5 |qblAC1294 92.6| I 
Length = 196037 

Score = 592 bits (308), Expect 
Identities = 308/308 (100%) 
Strand = Plus / Minus 



Homo sapiens chromosome 17, clone RP11-599B13, com 



e-166 



Query: 440 agtgcccttccagctgtcactgaaatggctttattcgtcaccgtctttgggctgaaaaag 4 99 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 1 I I 
Sbjct : 169150 agtgcccttccagctgtcactgaaatggctttattcgtcaccgtctttgggctgaaaaag 169091 

Query: 500 aaacccttctgattaccttcatgacgggaacctaaggacgaagcctacaggggcaagggc 559 

I I II I I I I I I II I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 169090 aaacccttct gat tacct teat gacgggaacctaaggacgaagcctacaggggcaagggc 169031 

Query: 560 cgcttcgtattcctggaagaaggaaggcataggcttcggttttcccctcggaaactgctt 619 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbj ct : 169030 cgcttcgtattcctggaagaaggaaggcataggcttcggttttcccctcggaaactgctt 168971 

Query: 620 ctgctggaggatatgtgttggaataattacgtcttgagtctgggattatccgcattgtat 679 

I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbj ct : 168970 ctgctggaggatatgtgttggaataattacgtcttgagtctgggattatccgcattgtat 168911 

Query: 680 ttagtgctttgtaataaaatatgttttgtagtaacattaagacttatatacagttttagg 739 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 168910 ttagtgctttgtaataaaatatgttttgtagtaacattaagacttatatacagttttagg 168851 



Query: 740 ggacaatt 747 
I I I I I I I I 

Sbjct: 168850 ggacaatt 168843 



Score = 339 bits (176), Expect = 7e-90 
Identities = 176/176 (100%) 
Strand = Plus / Minus 



Query: 1 ctagatttgtcggcttgcggggagacttcaggagtcgctgtctctgaacttccagcctca 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 171250 ctagatttgtcggcttgcggggagacttcaggagtcgctgtctctgaacttccagcctca 171191 

Query: 61 gagaccgccgcccttgtccccgagggccatgggccgggt ctcagggcttgtgccctctcg 120 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 171190 gagaccgccgcccttgtccccgagggccatgggccgggt ctcagggcttgtgccctctcg 171131 



Query: 121 cttcctgacgctcctggcgcatctggtggtcgtcatcaccttattctggtcccggg 176 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I 
Sbj ct : 171130 cttcctgacgctcctggcgcatctggtggtcgtcatcaccttattctggtcccggg 171075 
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